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SRAの各エントリから参考文
献の PMIDを抽出し、SRA  

ID-PMIDペアを作成した。一
部の NGSデータは発現値に
変換され、GEOデータベー
スに収められている。そこで
GEOからも文献情報を収集
した。また、逆に SRAや
GEOの IDが記載された文献
からも SRA ID-PMIDの収集
を行った。その後、文献に付
与されたMeSHキーワード
を抽出し、SRAと疾患キー
ワードの対応づけを行った。
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・ 公共データベース SRAに登録された次世代シーケンサ
　によるデータを疾患の切り口から整理した。

・ 整理したデータを頻度別、性質別に見られるようにし
　Survey of Read Archives (SRAs) より閲覧可能に
　した。　http://sra.dbcls.jp/

・GEOに収載された「発現データ」も含め、実データに
　さらにアクセスしやすくする整理が課題
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ここ最近、次世代シーケンサ (NGS)による成果
が次々に発表されている。マイクロアレイの
データが GEOに登録されるのと同様に、NGS

データも公共データベースである Sequence 

Read Archive (SRA) に登録され、日米欧の 3局
でデータ交換がなされている。その数は、プロ
ジェクト数で 8300 (2011年 12月現在 )に及ん
でいる。DBCLSでは、登録データに対して、目
次作成、データの傾向分析を行い、NGSデータ
の検索サイトを構築、提供している。今回、
NGSデータに対する 1つの切り口として疾患に
注目し、データの整理と、その傾向を分析した。
また、NGSデータを疾患から検索するインター
フェースを構築した。
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※ シーケンサ別、生物種別の傾向については、
　 上記SRAsサイトをご覧いただくか、発表者　　　にお尋ねください。
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※ デモしますので発表者　　　までお気軽に。
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次世代シーケンサによる疾患に関連するデータを使い倒すために


