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・ 公共データベース SRAに登録された次世代シーケンサによる
　データを疾患の切り口から整理した。

・ 整理したデータを頻度別、性質別に見られるようにし
　Survey of Read Archives (SRAs) より閲覧可能に
　した。　http://sra.dbcls.jp/

・GEOに収載された「発現データ」も含め、実データに
　さらにアクセスしやすくする整理が課題
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ここ最近、次世代シーケンサ (NGS)による成果
が次々に発表されている。マイクロアレイの
データが GEOに登録されるのと同様に、NGS

データも公共データベースである Sequence 

Read Archive (SRA) に登録され、日米欧の 3局
でデータ交換がなされている。その数は、プロ
ジェクト数で 14000 (2012年 10月現在 )に及
んでいる。DBCLSでは、登録データに対して、
目次作成、データの傾向分析を行い、NGSデー
タの検索サイトを構築、提供している。今回、
NGSデータに対する 1つの切り口として疾患に
注目し、データの整理と、その傾向を分析した。
また、NGSデータを疾患から検索するインター
フェースを構築した。
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※ デモしますので発表者　　　までお気軽に。

疾患の切り口から公共データベース中の NGSデータを利活用する
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